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Мета. З’ясувати, як мітохондріальні гаплотипи розподіляються у групах 
миргородської та полтавської м’ясної порід свиней з метою викорис
тання свиноматок полтавської м’ясної породи для відновлення популя-
ції миргородської породи свиней. Методи. Проведено ДНК-типування 
вибірки миргородської та полтавської м’ясної порід свиней від поголів’я 
2024 р. (по 20 гол. кожної породи). ДНК виділяли за допомогою реагенту 
Chelex-100. Генотипування тварин для визначення мітохондріальних га-
плотипів здійснювали із застосуванням техніки полімеразної ланцюгової 
реакції з подальшим аналізом довжин рестрикційних фрагментів (ПЛР-
ПДРФ). Результати. Виявлено, що загальна частка типових мітохондрі-
альних гаплотипів у вибірці свиней миргородської породи становить 80% 
(гаплотипи B1, C/B2, L), а у вибірці полтавської м’ясної породи — 90% 
(гаплотипи B1, J1, O, C), 10% з яких припадає на гаплотип J1, що прита-
манний великій білій породі свиней. Генотипування показало, що кількість 
тварин саме полтавської м’ясної породи з бажаними мітохондріальними 
гаплотипами є достатньою, щоб забезпечити можливість відбору та під-
бору свиней за цим молекулярним маркером для схрещування свинома-
ток полтавської м’ясної породи з кнурами миргородської породи. Висно-
вки. Генотипування вибірок свиней полтавської м’ясної та миргородської 
порід, що належать експериментальній базі Інституту свинарства і агро-
промислового виробництва (АПВ) НААН свідчить про наявність свиней із 
мітохондріальними гаплотипами, притаманними миргородській породі, 
у  полтавській м’ясній породі свиней. Також отримано частку типових 
мітохондріальних гаплотипів у вибірці свиней миргородської породи від 
поголів’я 2024 р. — воно становило 80%. Отже, підхід до відбору свиней 
за мітохондріальними гаплотипами полтавської м’ясної породи можна 
застосувати для відновлення популяції миргородської породи свиней.

Ключові слова: свині, мітохондріальна ДНК,  
ДНК-маркер, ПЛР-ПДРФ, селекція, популяція.
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Через спалах африканської чуми сви-
ней в  Україні (у Миргородському р-ні 
Полтавської обл.) майже зникло племін-
не стадо свиней миргородської породи. 
Незначна кількість їхнього поголів’я за-
лишилася в окремих господарствах та 
у  населення. Ця порода є національ-
ним надбанням, тому її відновлення 
має велике значення для  сільського 
господарства України. Генетично спо-
рідненою з  миргородською є полтав-
ська м’ясна порода свиней, створена 
методом складного відтворювального 
схрещування семи порід української 
та зарубіжної селекції. Як материнську 
форму під час створення полтавської 
м’ясної було використано велику білу 
та миргородську породи свиней  [1]. 
Є припущення, що серед свиноматок 
полтавської м’ясної породи свиней збе-
реглися комплекси генів, притаманні 
миргородським свиням. Генетичним 
маркером носіїв притаманних мирго-
родським свиням комплексів генів може 
бути мітохондріальний геном, який 
успадковується за материнською ліні-
єю [2 – 4].

Оскільки яйцеклітина вносить у  зи-
готу значно більше цитоплазми, ніж 
сперматозоїд, а  в деяких тварин 
спермій взагалі не вносить цитоплаз-
ми в  зиготу, мітохондріальний геном 
успадковується від матері. Останнім 
часом було отримано й  інші докази 
успадкування мітохондрій за материн-
ською лінією [4 – 7]. 

Як відомо з  історії досліджень  [1], 
під час створення полтавської м’ясної 
породи свиней як материнські поро-
ди було використано миргородську та 
велику білу. Чистопородним тваринам 
великої білої породи свиней притаманні 
3 мітохондріальних гаплотипи: J1, L, 
N, а  миргородської  — гаплотипи B1, 
C, L, O. Тобто під час створення пол-
тавської м’ясної породи свиней було 
використано свиноматок миргородської 
породи з  гаплотипами B1, C і  великої 
білої з гаплотипом J1 [2, 8].

Відновлення миргородської породи 
свиней методом спрямованої інтро-
дукції генів полтавської м’ясної поро-
ди свиней передбачає максимально 
повний аналіз наявного маточного 
поголів’я. Кількість виявлених носіїв 
мітохондріальних гаплотипів, прита-
манних миргородській породі свиней, 
передбачити неможливо. Використання 
навіть кількох тварин із притаманними 
миргородській породі мітохондріальни-
ми гаплотипами завдяки спрямованій 
інтродукції генів допоможуть розшири-
ти генеалогічну структуру відновленої 
породи. 

Мета досліджень  — визначити, як 
мітохондріальні гаплотипи розподіля-
ються у  групах миргородської та пол-
тавської м’ясної порід свиней, з метою 
використання свиноматок полтавської 
м’ясної породи для відновлення попу-
ляції миргородської породи свиней.

Матеріали та методи досліджень. 
Зразки біологічного матеріалу (ще-
тини) отримано від вибірок свиней 
полтавської м’ясної та миргородської 
порід свиней (по 20 гол. кожної поро-
ди), що належали експериментальній 
базі Інституту свинарства і АПВ НААН. 
Лабораторні дослідження проводи-
ли в  зазначеному інституті у  2024 р. 
(свідотство про відповідність стану си
стем вимірювань ДСТУ ISO 10012:2005  
№ 039-22 від 03 червня 2022 р.). ДНК 
виділяли з  використанням реагенту 
Chelex-100 за відповідною методи-
кою [9].

Генотипування тварин для визначен-
ня мітохондріальних гаплотипів про-
водили на основі техніки полімеразної 
ланцюгової реакції з подальшим аналі-
зом поліморфізму довжин рестрикцій-
них фрагментів (ПЛР-ПДРФ) з  дотри-
манням відповідних рекомендацій [10]. 
Полімеразну ланцюгову реакцію 
(ПЛР) [11] здійснювали в об’ємі 25 мкл 
реакційної суміші (New England Biolabs, 
USA) у  мікроцентрифужних пробірках 
Eppendorf, 0,5 мл (компанія Eppendorf, 
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Німеччина) на термоциклері «Терцик 2» 
(ДНК-технологія, рф). Параметри про-
грами ампліфікації наведено у табл. 1.

Рестрикти аналізували на основі да-
них електрофорезу у 8% поліакриламід-
ному гелі та фарбування у бромистому 
етидії  [12]. Розміри отриманих фраг-
ментів визначали за допомогою мар-
кера молекулярної маси pBR322/MspI 
Ladder. Фотодокументацію здійснюва-
ли цифровим фотоапаратом Canon. 
Гаплотипи ідентифікували відповідно 
до  методичних рекомендацій  [2, 8]. 
Статистичну обробку даних виконували 
за допомогою персонального комп’юте-
ра з використанням програми Microsoft 
Exсel 2021.

Результати досліджень. Генотипу
вання зразків біоматеріалу мирго-
родської та полтавської м’ясної порід 
свиней з вибірки тварин наявної мікро-
популяції проводили у 2024 р. на екс-
периментальній базі Інституту свинар-
ства і АПВ НААН. Як були розподілені 
мітохондріальні гаплотипи, показано 
в табл. 2 та на рисунку. 

Загальна частка типових мітохонд
ріальних гаплотипів у  вибірці свиней 
миргородської породи становить 80% 
(гаплотипи B1, C/B2, L), а у вибірці пол-
тавської м’ясної — 90% (гаплотипи B1, 
J1, O, C), 10% з яких належить до  га-
плотипу J1, що притаманний великій 
білій породі.

Генотипування показало, що кількість 
тварин саме полтавської м’ясної по-
роди з  бажаними мітохондріальними 

гаплотипами є достатньою для  про-
ведення відбору та підбору свиней за 
цим молекулярним маркером для схре-
щування свиноматок полтавської 

1. Структура праймерів і програма ампліфікації

Ген

Програма ампліфікації

Структура праймерів 
Температура, °С Час Кількість 

циклів

MIT 94 3 хв   1 MITPROF: СATACAAATATGTGACCCCAAA
94 30 с
65 26 с 31
72 40 с MITPROR: GTGAGCATGGGCTGATTAGTC
72 2 хв   1

2. Мітохондріальні гаплотипи у  вибірці 
свиней полтавської м’ясної та миргород-
ської порід (мікропопуляція у 2024 р.)

Миргородська 
порода

Полтавська м’ясна 
порода

№ Гаплотип № Гаплотип

  1* C 1* B1

  2* B1 2* B1

  3 L 3* B1

  4 L 4 P

  5 L 5* B1

  6* B1 6* B1

  7* B1 7* B1

  8* B1 8* C

  9* B1 9* B1

10* C/B2 10 A/B1

11 B2 11* B1

12 B2 12* B1

13 B2 13* B1

14* B1 14* B1

15 B2 15* B1

16 L 16 O

17* B1 17* B1

18* B2/C 18 J1

19* B2/C 19 O

20* B2/C 20 J1

*Відзначено мітохондріальні гаплотипи, прита-
манні миргородській породі.
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м’ясної породи з  кнурами миргород-
ської. Незначний відсоток мітохондрі-
альних гаплотипів у вибірці свиней мир
городської породи вказує на прилиття 

крові інших порід свиней, яких вико-
ристовували на попередніх етапах від-
новлення популяції, коли чисельність 
тварин була вкрай низькою.

Частка мітохондріальних гаплотипів у вибірці свиней миргородської (а) та полтав-
ської м’ясної (б) порід

Генотипування вибірок свиней пол-
тавської м’ясної та миргородської 
порід, що належать експерименталь-
ній базі Інституту свинарства і АПВ 
НААН, свідчить про наявність у пол-
тавській м’ясній породі свиней із мі-
тохондріальними гаплотипами, прита-
манними миргородській породі. Частка 

типових мітохондріальних гаплотипів 
у вибірці свиней миргородської породи 
від поголів’я 2024 р. становила 80%. Це 
є свідченням того, що підхід до відбору 
свиней за мітохондріальними гаплоти-
пами полтавської м’ясної породи можна 
застосувати для відновлення популяції 
миргородської породи свиней. 
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Distribution of mitochondrial haplotypes 
in groups of pigs of Myrhorod and Poltava 
meat breeds

Goal. To find out how mitochondrial hap-
lotypes are distributed in groups of Myrhorod 
and Poltava meat breeds of pigs, to use sows 
of the Poltava meat breed to restore the popu-
lation of the Myrgorod breed of pigs. Methods. 
DNA typing of samples of Myrhorod and 
Poltava meat breeds of pigs was carried out 
(20 animals of each breed). DNA was isolated 

using Chelex-100 reagent. Animal genotyping 
for mitochondrial haplotypes was performed  
using polymerase chain reaction techniques 
followed by restriction fragment length analysis. 
Results. It was found that the total share of 
typical mitochondrial haplotypes in the samples 
of pigs of Myrhorod breed was 80% (haplotypes 
B1, C/B2, L), and in the samples of Poltava 
meat breed — 90% (haplotypes B1, J1, O, C), 
10% of which falls were of the haplotype J1, 
which was inherent in a Large white breed of 
pigs. Genotyping showed that the number of 
animals of the Poltava meat breed with the de-
sired mitochondrial haplotypes was sufficient to 
provide the possibility of selecting and assorting 
pigs for this molecular marker for crossing sows 
of the Poltava meat breed with boars of the 
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Myrhorod breed. Conclusions. Genotyping of 
samples of pigs of Poltava meat and Myrhorod 
breeds belonging to the experimental base of 
the Institute of Pig Breeding and Agro-Industrial 
Production of NAAS indicated the presence of 
pigs with mitochondrial haplotypes, inherent in 
the Myrhorod breed, in the Poltava meat breed 
of pigs. The proportion of typical mitochondrial 
haplotypes in the sample of pigs of Myrhorod 

breed from the livestock of 2024 was also ob-
tained. — it was 80%. Consequently, the ap-
proach to the selection of pigs according to the 
mitochondrial haplotypes of the Poltava meat 
breed can be applied to restore the population 
of the Myrhorod pig breed.

Key words: pigs, mitochondrial DNA, DNA 
marker, PCR-RFLP, selection, population.
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